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Reactivos Color Viales Conservación 
Inv16 Master Mix Disco azul 2 x 24 reacciones 4ºC 

ABL1 Master Mix Disco amarillo 2 x 24 reacciones 4ºC 

Inv16-ABL1 Standard Tapa azul 4 viales 4ºC 

Tabla 1. Componentes del kit imegen-Inv16 
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Reactivos Rehidratación 

Inv16 Master Mix 130 μL de agua/vial 

ABL1 Master Mix 130 μL de agua/vial 

Inv16-ABL1 Standard 50 μL de agua/vial 

Tabla 2. Volumen de rehidratación de los componentes del kit 

 

 

 



 

 

 

Figura 1. Protocolo para la preparación de la curva estándar utilizando el Inv16-ABL1 Standard 
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Inv16 Master Mix   ABL1 Master Mix  

Standard 1250000 copias totales cDNA 1_R1   Standard 1250000 copias totales cDNA 1_R1 

Standard 125000 copias totales cDNA 1_R2   Standard 125000 copias totales cDNA 1_R2 

Standard 12500 copias totales cDNA 2_R1   Standard 12500 copias totales cDNA 2_R1 

Standard 1250 copias totales cDNA 2_R2   Standard 1250 copias totales cDNA 2_R2 

Standard 125 copias totales NTC 

 

Standard 125 copias totales NTC 

 

Figura 2. Ejemplo de la plantilla de PCR. R, réplicas; NTC, no template control; Standard, Inv16-ABL1 Standard. 
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Sonda Fluoróforo Quencher 

Inv16 FAMTM TAMRA 

ABL1 FAMTM TAMRA 

Tabla 3. Información de las sondas 



 

 

 

Campos 
Etapa 1  

Activación enzimática 

Etapa 2 

PCR 

Nº de Ciclos 1 ciclo inicial 1 ciclo inicial 

50 ciclos 

Desnaturalización 
Unión de cebadores 

/ Extensión  

Temperatura 50ºC 95ºC 95ºC 60ºC 

Tiempo 2 minutos 10 minutos 15 segundos 1 minuto* 

Tabla 4. Programa de PCR óptimo para el 7500 FAST o StepOne Real-time PCR Systems. 
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Figura 3. Resultado 
esperado para el control negativo (NTC) 
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Figura 4. Regresión lineal de las curvas estándar para ABL1 e INV16 
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Figura 5. Diluciones seriadas utilizadas para construir la curva estándar del 

sistema de PCR Inv16 

 

  

Figura 6. Diluciones seriadas utilizadas para construir la curva estándar del 

sistema de PCR ABL1 
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Figura 7. Resultado esperado con el sistema ABL1 para una 
muestra de cDNA de buena calidad 
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Figura 8. Resultado esperado en muestras de cDNA no 

patogénicas. El sistema ABL1 amplificará dicho gen, pero el 

sistema Inv16 no amplificará dicho oncogén  



 

 

  

Figura 9. Resultado esperado en muestras de cDNA patogénicas. 

Ambos sistemas amplificarán sus dianas, tanto el gen ABL1 como 

el oncogén CBFB-MYH11 Tipo A 
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                                                 NCN =                               
ABL1CN 
Inv16CN 



 

 

 

   Control/Muestra INV16 ABL1 Resultado / Interpretación 

 (Inv16-ABL1 Standard) 

+ + Resultado esperado 

- - 

Fallo en la configuración de la PCR 1 + - 

- + 

Muestra cDNA 

- + 
Resultado esperado 

+ + 

+ - Fallo en la configuración de la PCR 1 

- - 
Fallo de amplificación de las muestras de 
cDNA 2 

Control Negativo (NTC) 

- - Resultado esperado 

+ + 
Contaminación con cDNA humano o con el 
estándar 3 

Tabla 5. Interpretación de los posibles resultados obtenidos utilizando imegen-Inv16  
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